[image: image1.png]A R

Bioinformatics Society of Zhejiang Province




第三届学术年会暨基因组学专题研讨会

会

议

手

册

2015年10月16-18日

浙江·杭州
主办单位：浙江省生物信息学学会

承办单位：杭州师范大学生命与环境科学学院

浙江省生物信息学学会第三届学术年会暨
基因组学专题研讨会

会 议 日 程
	时间
	内 容
	地点

	10月16日13:00-20:00

10月17日7:30-9:00
	报 到
	杭州师范大学下沙校区行政楼一楼门厅

	上午
	9:00-9:15
	开幕式

1浙江省科协学会部主管 黄云菁女士致辞

2杭州师范大学生命与环境科学学院院长 王慧中教授致辞

3浙江省生物信息学会理事长 陈铭教授致辞
	杭州师范大学下沙校区行政楼一楼叙伦厅
主持人：沈 波教授

	
	9:15-9:30
	合 影
	地 点：杭州师范大学下沙校区行政楼门口

	
	9:30-10:10
	大会特邀报告人：王 慧 教授（杭州师范大学）

报告题目：精准医疗：诊断，机制和治疗
	地点：叙伦厅

主持人：陈 铭教授

	
	10:10-10:30
	茶 歇
	

	
	10:30-11:10
	大会特邀报告人：  钟 扬 教授（复旦大学）

报告题目：生物信息学中的进化分析
	

	
	11:10-11:50
	大会特邀报告人： 朱 军 教授（浙江大学）

报告题目：条件关联分析剖析外因对复杂性状遗传变异的 

          分子调控
	

	中午
	12:10-13:30
	午 餐
	地 点：杭州师范大学下沙校区一期食堂三楼餐厅


大会报告 （20分钟/报告人）
	下
午
	13:30-15:10
	（1）报告人：钟伯雄 教授（浙江大学）
报告题目：TALE介导的PiggyBac转座子高效转座方法
（2）报告人：邵朝钢 教授（湖州师范学院）
报告题目：Are ta-siRNAs only originated from the cleavage site of miRNA on its target RNAs and phased in 21-nt increments?
（3）报告人：李晨 副教授（浙江大学）
报告题目：silico生物系统网络中动力学参数高速与高精度自动化估
（4）报告人：余东亮 博士（杭州师范大学）
报告题目：基因组学方法在真菌次级代谢途径研究中的应用
（5）报告人：Bjoern Sommer 博士（澳大利亚莫纳什大学）（由浙江大学 周银聪代）

报告题目：Immersive Cell Exploration
	地点：叙伦厅

主持人：樊龙江教授

	
	15:10-15:30
	茶 歇
	

	
	15:30-16:50
	（6）报告人：代 琦 副教授（浙江理工大学）
报告题目：MTGIpick Enables Robust Identification of Genomic Islands from a Single Genome
（7）报告人：谢廉毅 博士（杭州博日科技有限公司）
报告题目：mHealth的国内外发展现状和趋势的探讨

（8）报告人： 王庭璋 副研究员（浙江天科高新技术发展有限公司）
报告题目：细菌基因组注释
（9）报告人： 郎秋蕾 博士（杭州联川生物技术有限公司）
报告题目：一步法捕获筛查靶向序列突变位点
	地点：叙伦厅

主持人：黄方亮副秘书长

	下午
	17:00-17:20
	    研究生专场报告颁奖
	地点：叙伦厅

主持人：赵怀副理事长

	
	17:20-17:40
	      闭幕式
	地点：叙伦厅

主持人：徐程秘书长


研究生专场报告 （15分钟/报告人）
	下
午
	13:30-15:00
	（1）报告人：邱 杰（浙江大学）
报告题目：Genomic evidence for balancing selection during the 
rapid adaptive evolution of weedy rice
（2）报告人：沈恩惠（浙江大学）
报告题目：Identification, evolution and expression partitioning of miRNAs in allopolyploid Brassica napus
（3）报告人：原春晖（浙江大学）
报告题目：植物自然反义转录本的挖掘和特征研究
（4）报告人：孙 涛（杭州师范大学）
报告题目：红豆杉琥珀酰化蛋白组学研究
（5）报告人：黄 莉（浙江理工大学）
报告题目：一个基于低秩矩阵填充算法预测抗流感病毒药物敏感性的抗原性
（6）报告人：王卫娣（浙江大学）
报告题目：长非编码RNA作为miRNA诱捕靶标参与烟草尼古丁合成
	地点：422会议室

主持人：向太和教授

	
	15:00-15:30
	茶 歇
	

	
	15:30-16:45
	（7）报告人：祁 婷（浙江大学）

报告题目：A mixed linear model approach for association mapping of multiple traits
（8）报告人：宋亚玲（杭州师范大学）
报告题目：发根农杆菌K599 orf3基因使植物矮化和多分枝
（9）报告人：冯 聪（浙江大学）

报告题目：埃博拉病毒数据库构建及相关序列分析

（10）报告人：高行健（浙江大学）
报告题目：生物学大数据可视化方法探究
（11）报告人：徐慧敏（浙江理工大学）

报告题目：A multiple information fusion method for predicting subcellular locations of two different types of bacterial protein simultaneously
	地点：422会议室

主持人：贺平安教授

	晚
上
	17:50-19:00
	理事会（晚餐）
	地点：杭州师范大学下沙校区一期食堂三楼餐厅

	
	19:00-20:00
	理事会会议
	地点：行政楼8楼804会议室


大会特邀报告

报告人：清华大学 孙之荣 教授 （临时要事，不能参加）
报告题目：
报告人简介：

孙之荣，清华大学教授，博士生导师。主持清华大学生命科学学院生物信息学研究室的工作，并联合成立了跨系、跨学科的生物信息学研究所和教育部生物信息学重点实验室，任教育部生物信息学重点实验室常务副主任。(兼任中国生物物理学会、中国细胞生物学会、中国生物化学学会会员；中国细胞生物学学会功能基因组信息学与系统生物学分会会长；北京系统工程学会理事；“生物化学与生物物理进展”、“生物物理学报”编委； editorial board of“Journal of Biomedicine and Biotechnology”。主要研究领域是基因组学、蛋白质组学与生物信息学、系统生物学。研究课题包括：从基因组到蛋白质组结构、功能的分子生物学遗传信息的多层次研究，以及从分子到细胞、到复杂疾病的综合分析的系统生物学研究。
大会特邀报告

报告人：复旦大学 钟 扬 教授

报告题目：生物信息学中的进化分析
报告人简介：

钟 扬，复旦大学教授，植物学和生物信息学博士生导师，复旦大学研究生院院长，西藏大学校长助理，教育部长江学者特聘教授。国家杰出青年基金获得者，国家“863”计划主题专家组成员。兼任中国生物物理学会生物信息学与理论生物学专业委员会主任，上海生物信息技术研究中心副主任， BMC Bioinformatics、Computational Biology and Chemistry、Protein & Cell、Journal of Systematics and Evolution和《科学通报》等学术杂志的Associate Editor（编委）。 

中国科学技术大学少年班和无线电电子学系毕业，日本国立综合研究大学院大学生物系统科学博士。从事分子进化、生物信息学与系统生物学研究，在SCI刊物发表论文180余篇。获国家发明奖一次，教育部自然科学一等奖三次。
大会特邀报告

报告人：浙江大学 朱 军 教授

报告题目：条件关联分析剖析外因对复杂性状遗传变异的分子调控
报告人简介：

朱 军，浙江大学教授、博士生导师，浙江大学生物信息学研究所所长，浙江省生物信息学学会荣誉理事长，曾任浙江大学副校长等职务。目前担任《遗传学报》和《遗传》副主编、《Genetica》、《生物数学学报》、《中国棉花学报》、《作物学报》、《Genomics, Proteomics & Bioinformatics》、《生物信息学》、《浙江大学学报》(Science)编委、《浙江大学学报(农业与生命科学版)》常务副主编。主要从事数量遗传建模和发展统计分析方法的理论研究，研究复杂性状与生物信息分析的方法，研制开发数量遗传与生物信息分析的计算机软件。

大会特邀报告

报告人：杭州师范大学 王 慧 教授

报告题目：精准医疗：诊断，机制和治疗

报告人简介：
王 慧，杭州师范大学教授，国家“青年千人计划”入选者，杭州市“西湖学者”入选者。2000年获得上海交通大学生物科学与技术系的学士学位。2006年获得美国路易斯安娜州立大学生物科学的博士学位，2007年至2013年6月在美国贝勒医学院从事博士后工作。王慧教授在人类遗传学以及二代测序技术应用领域享有相当高的知名度，拥有卓越的科研成果。发表高水平SCI论文20余篇，被引频次达1000次、影响因子共计达200余分。其中在国际知名的重要刊物上（Science, cell, Nature Genetics, PNAS等）发表了多篇具有广泛而深远影响的学术论文,有多篇被选为封面文章；并多次在国际重要学术会议上做特邀报告。2013年入选国家青年千人计划及杭州市西湖学者。王慧教授主要从事视网膜色素变性和莱伯先天性黑朦等视网膜遗传疾病的研究。视网膜疾病会造成视觉缺陷，最终导致失明，给家庭乃至社会造成经济负担，因而开展这方面的研究有着十分重要的意义。王慧教授开发了一个视网膜疾病致病基因检测模块，该模块包含了目前为止所有已知的视网膜疾病致病基因，借助外显子富集结合二代测序的方法，可以快速廉价地检测所有已知的视网膜疾病致病基因中所携带的突变，这是目前世界上最先进的技术方法，为分子检测应用于临床打下了扎实的理论基础。此外，王慧教授还开展基因治疗的研究，将科研与临床紧密结合，并且填补了国内这一方面的空缺，使得中国在视网膜基因治疗方面处于国际领先水平。
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